Projekt wspotfinansowany przez  yNIA EUROPEJSKA * %

KAPITAL LUDZKI Unie Europejska w ramach EUROPEJSKI [
NARODOWA STRATEGIA SPOINOSCI Europejskiego Funduszu FUNDUSZ SPOLECZNY T
Spotecznego
Nazwa przedmiotu Kod ECTS

Podstawy genetyki cztowieka

13.1.0653

Nazwa jednostki prowadzacej przedmiot

Katedra Biologii i Genetyki Medycznej

Studia

wydziat kierunek

poziom| pierwszego stopnia

Wydziat Biologii Biologia

formal| stacjonarne

specjalnosciowy

L wszystkie

specjalizacja| wszystkie

Nazwisko osoby prowadzacej (os6b prowadzacych)

prof. UG, dr hab. Joanna Jakébkiewicz-Banecka; dr Marcelina Malinowska; dr Marta Moskot; dr Anna Kloska; dr Aleksandra Ha¢é

Formy zajeé, sposoéb ich realizacji i przypisana im liczba godzin Liczba punktow ECTS

Formy zajec¢

Wyktad, Cw. laboratoryjne
Sposéb realizacji zajec

zajecia w sali dydaktycznej
Liczba godzin

Wyktad: 15 godz., Cw. laboratoryjne: 15 godz.

2

Szacowanie czasu pracy:

Udziat w zajeciach- 30 godzin.

Przygotowanie do zaje¢ - 10 godzin.

Przygotowanie do zaliczenia kofcowego - 10 godzin.
Razem: 50 godzin

Termin realizacji przedmiotu

2023/2024 letni

Status przedmiotu

fakultatywny (do wyboru)

Jezyk wyktadowy
polski

Metody dydaktyczne

- Rozwigzywanie zadan

- Wykonywanie doswiadczen

- Wykfad konwersatoryjny

- Wyktad z prezentacjg multimedialng,

Forma i sposoéb zaliczenia oraz podstawowe kryteria oceny lub
wymagania egzaminacyjne

Sposéb zaliczenia

Zaliczenie na ocene
Formy zaliczenia

- wykonanie pracy zaliczeniowej - projekt lub prezentacja
- egzamin pisemny z pytaniami (zadaniami) otwartymi
- egzamin pisemny testowy
- ustalenie oceny zaliczeniowej na podstawie ocen czgstkowych
otrzymywanych w trakcie trwania semestru
- wykonanie pracy zaliczeniowej - wykonanie okreslonej pracy praktycznej
Podstawowe kryteria oceny
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Zajecia sg obowigzkowe;

Dopuszcza sie dwie nieobenosci w semestrze (w przypadku zaje¢ blokowanych
odbywajacych sie w 1/2 semestru - jedna nieobecnos¢) pod warunkiem ich
usprawiedliwienia (zwolnienie lekarskie lub inne nagte przypadki losowe wczesniej
zgtoszone prowadzgcemu np. za posrednictwem e-mail);

Student nieobecny na wykiadzie ma obowigzek samodzielnie uzupetni¢ materiat
omawiny na zajeciach po konsultacjach na temat zakresu wiedzy z prowadzacym lub z
kolegami obecnymi na zajeciach;

Osoby, ktére nie opuscity zadnych zaje¢, w przypadku punktowych wartosci
granicznych, beda premiowane podniesieniem oceny do stopnia wyzszego.

Wyktad:

« zaliczenie obejmuje materiat z wyktadu

« zaliczenie pisemne oceniane jest wg wskaznika procentowego (,Regulamin
Studiow UG”)

« zaliczenie pisemne: testowe — pytania jednokrotnego wyboru oraz pytania otwarte -
75% oceny — testuje osiagniecie efektéw ksztatcenia w zakresie wiedzy (3/4 pytan) i
umiejetnosci (1/4 pytan)

» wykonanie pracy zaliczeniowej: przygotowanie informacji na zadany temat

i/lub przygotowanie pracy pisemnej obejmujacej dyskusje na zadany temat

oraz aktywnos¢ i udziat w zajeciach - 25% oceny

Cwiczenia:

« zaliczenie obejmuje materiat z ¢wiczen

» ocena koncowa wystawiana jest na podstawie sktadowych:

przgotowanie do ¢wiczen

ocena za prezentacje

ocena za koncowe kolokwium

ocena za przygotowanie pracy zaliczeniowej na wskazany przez prowadzacego temat

Sposéb weryfikacji zatozonych efektow uczenia sie

zaktadany efekt ksztatcenia Wyktad konwersatoryjny Wykiad Z pre.zentach Wykonywanie doswiadczen Rozwiazywanie zadan
multimedialng
Wiedza
B_WO02 + + +
B_W10 + + +
B W14 + + +
Umiejetnosci
B_U03 + +
B _U12 + + +
Kompetencje
B_K02 + + +

Okreslenie przedmiotow wprowadzajacych wraz z wymogami wstepnymi

A. Wymagania formalne
brak

B. Wymagania wstepne
Genetyka ogdlna. Podstawy dziedziczenia.
Cele ksztatcenia

1. Wprowadzenie nowych poje¢ z genetyki cztowieka.

2. Poznanie i zrozumienie zaburzen wzoru dziedziczenia cech mendlowskich.

3. Zaznajomienie sie z problematyka epigenetycznej kontroli ekspresji genow.

4. Zapoznanie z metodologig diagnostyki prenatalnej i preimplantacyjne;j.

5. Zrozumienie roli diagnostyki molekularnej w ocenie ryzyka choréb uwarunkowanych genetycznie.

6. Poznanie roli badania ludzkiego genomu w kryminalistyce i medycynie sadowej.

Podstawy genetyki cztowieka #13.1.0653 | 0b988aebd47160dad4ea7b71bc899c4a | Strona 2z 3



genetyki cztowieka #13.1.0653

Tresci programowe

Wyktad:
. Zaburzenia wzoru dziedziczenia cech mendlowskich.
. Epigenetyczna kontrola ekspresji genow.
. Polimorfizm genetyczny.
. Choroby mitochondrialne.
. Dziedziczenie wielogenowe.
. Diagnostyka prenatalna i preimplantacyjna.
. Teratogeneza i mutageneza.
. Diagnostyka choréb genetycznych - zastosowanie metod molekularnych w diagnostyce choréb uwarunkowanych genetycznie.
9. Diagnostyka molekularna w medycynie sadowej i kryminalistyce.
10. Poradnictwo genetyczne.
Cwiczenia:
1.Genom ludzki i nomenklatura mutacji;
2. Podstawowe prawa dziedziczenia w odniesieniu do genetyki cztowieka: rodowody i symbole stosowane do ich zapisu, wywiad rodzinny;
3. Genetyka kliniczna i ryzyko genetyczne;
5. Podstawy obliczania ryzyka wystgpienia choroby; choroby gnetyczne cztowieka;
6. Badania DNA dla celéw sadowych, dochodzenie ojcostwa;
7. Wykrywanie genetycznej opornosci na wirusa HIV przy pomocy reakcji PCR
Wykaz literatury

0 NOoO OO~ WODN -

Literatura wymagana do ostatecznego zaliczenia zajeé:

1. Jorde LB, Carey JC, Bamshad MJ, Genetyka medyczna, red. wyd. polskiego Maciej Borowiec, wydanie 6, Edra Urban&Partner, 2021.

2. Genetyka medyczna i molekularna, red. J. Bal, Warszawa, Wydawnictwo Naukowe PWN, 2017.

3. Tobias E. S., Connor M., Ferguson-Smith M., Genetyka medyczna, red. wyd. pol. A. Latos-Bielenska, Warszawa, PZWL Wydawnictwo Lekarskie,
2013.

4. Lucchesi JC. Epigenetyka. PWN, Warszawa, 2022.

5. Drewa G, Ferenc T. Genetyka medyczna, Wroctaw, 2011.

B. Literatura uzupeiniajgca:

1. Fletcher H, Hickey I, Krétkie wyktady: Genetyka, PZWL 2021.

2. Weglenski P. Genetyka molekularna, wydanie VI, PWN, 2020.

3. Genetyka kliniczna nowotworéw, red. J. Lubinski, Szczecin, Print Group, 2018.

4. Medycyna personalizowana, red. A. Fronczak, Warszawa, Oficyna Wydawnicza Warszawskiego Uniwersytetu Medycznego, 2016.
5. Brown T. A., Genomy, Warszawa, Wydawnictwo Naukowe PWN, 2019.

Kierunkowe efekty uczenia sie Wiedza
przedmiot realizuje: - absolwent rozumie ztozone zjawiska i procesy dotyczace dziedziczenia cztowieka (
Efekty ksztatcenia dla kierunku Biologia UG w bloku B_W02)
"Biologia cztowieka": B_W02, B_W04, B_W10, B_W14, - absolwent dostrzega dynamiczny rozwdj nauk biologicznych w obrebie takich
B_UO03, B_U12, B_K01, B_KO07, B_K08 dziedzin jak genomika i medycyna spersonalizowana oparta na wiedzy genetycznej
(B_W10)

- absolwent ma wiedze w zakresie aktualnie dyskutowanych probleméw zwigzanych
z bioetyka i stosowaniem osiggnie¢ biologii w diagnostyce molekularnej choréb (
B_W14)

Umiejetnosci

-absolwnet biegle wykorzystuje literature naukowg oraz stownictwo w zakresie

genetyki cziowieka ( B_U12).

- absolwent rozwigzuje zadania z zakresy genetyki cztowieka oraz pod kierunkiem

opiekuna wykonuje eksperymenty oparte na analizie ludzkiego genomu ( B_U03)
Kompetencje spoteczne (postawy)

- absolwent analizuje wiedze z zakresu genetyki cztowieka i potrafi wskazac jej
praktyczne zastosowania ( B_K02)

Kontakt

joanna.jakobkiewicz-banecka@ug.edu.pl
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